GENETYCY NA TROPIE POCHODZENIA EUROPEJCZYKOW, CZESC 1

WSTEP

W biezgcym 2017 r. ukazato sie wiele prac genetykdw opisujgcych historie pochodzenia Europejczykow.
Prace te zawieraty liczne prébki kopalnego DNA, czyli pobrane ze szkieletéw ludzi zamieszkujgcych nasz kontynent
tysigce lat temu. Temat opublikowanych prac naukowych jest bardzo szeroki. Analiza danych w nich zawartych
mogtaby zaja¢ setki stron. Ponadto wcigz powstajg kolejne prace naukowe przez co wcigz poszerza sie pole dyskus;ji.

Niniejszy artykut nie jest ani streszczeniem ani recenzjg powstatych prac naukowych. Komentowanie tekstéw
naukowych jest bowiem niekoriczacym sie zajeciem. Miejscem takich komentarzy s3 m.in. fora naukowe. Dlatego w
artykule skupiam sie na tym, co z punktu widzenia odkrywania prawdy o pochodzeniu Europejczykow jest wedtug
mnie najwazniejsze. Mam tu na mysli analize prébek genetycznych, a konkretnie ich haplogrup, subkladéw i mutacji.
Poniewaz w tym celu najbardziej wyrazisty obraz daje analiza prébek meskiego chromosomu Y (tzw. Y-DNA), to
swojg krotka analize opieram wtasnie na nich. Dotyczy to takze prébek pochodzacych z Polski, ktérych niestety wciaz
jest bardzo mato, co utrudnia, ale nie wyklucza dotarcia do prawdy o pochodzeniu Polakéw. Mimo, iz wcigz brakuje
kompleksowego opracowania dotyczgcego historii genetycznej dawnych mieszkancédw Polski, to jednak pewne
whnioski nasuwaja sie z dotychczasowych badan.

Temat badan genetycznych jest zagadnieniem bardzo szerokim i stale rozwijajgcym sie. Artykutéw na ten
temat mozna by napisaé nieskoriczong ilos¢. Wzigc tez nalezy pod uwage fakt, iz nastepne badania dopiero s3
prowadzone, a jeszcze inne powstang w przysztosci. Majac tego swiadomos¢, pozostawiam ten temat otwarty. Stad
tytut artykutu opatrzony jest wyrdznikiem ,,czes¢ 1”. Kolejne czesci tego zagadnienia mogg bowiem powstac. W
najblizszym czasie planuje opublikowanie kolejnego artykutu zwigzanego z badaniami genetycznymi i odkrywaniem
pochodzenia mieszkarncow Europy. Tytut tego kolejnego artykutu bedzie taki sam jak niniejszego, z tg réznicy, ze
bedzie on uzupetniony dopiskiem ,,czes¢ druga”. Jest kwestig otwartg czy powstang kolejne czesci tej ,,genetycznej”
serii. Tematow z dziedziny genetyki populacyjnej na pewno nie bedzie brakowa¢ do oméwienia. Wszystko zalezec
bedzie od woli i determinacji w pisaniu kolejnych czesci. W kazdym razie pozostawiam sobie otwartg furtke, ze w
kazdej chwili kolejne artykuty o tym zagadnieniu mogg powstac.

Czesc pierwsza, niniejsza, skupia sie na czterech rozprawach miedzynarodowych zespotéw naukowych.
Ponizej przedstawiam wazne teksty oparte o badania genetyczne, ktérymi przewodzili: lain Mathieson, Mark Lipson,
Alissa Mittnik i Lehti Saag. Przy okazji zahaczam o kilka innych genetycznych prac naukowych, powstatych we
wczesniejszych latach.

IAIN MATHIESON Z ZESPOLEM, 2017 r.

Opracowanie zaczynam od jednej z najwazniejszych prac, jakie ukazaty sie w biezagcym 2017 r. Mowa o pracy
zespotu pod przewodnictwem laina Mathiesona, genetyka z Harvard Medical School w Bostonie. [1] Rozprawa, o
ktdrej mowa zawiera niebywatg wrecz ilos¢ prébek kopalnego DNA. Jest ich ponad 200, z czego 129 to prébki
meskiego DNA. Prébki pochodzg z 12 panstw, w tym 6 pochodzi z Polski. Jedna prébka jest spoza Europy — z tureckiej
Anatolii.

FRANCIJA:

Najstarsze prébki wyodrebnione przez zespét Mathiesona pochodzg z Francji. Niestety ich jako$¢ pozostawia
wiele do zyczenia, gdyz wyniki sg mato precyzyjne, a nawet w jednym przypadku — niepewne. S3 to trzy prébki o
haplogrupach: |, J? (probka niepewna) oraz R (bez skonkretyzowania czy jest to R1a czy R1b, a nawet czy w ogdle
chodzi o R1). Datowane sg one na lata: 11.140 — 9460 p.n.e. Oproécz tych trzech prébek, na terenie Francji
wyodrebniono czwartg — datowang na lata 5370 — 5220 p.n.e. Jest to prébka o haplogrupie I. Wszystkie cztery
francuskie probki zwigzane s z ludnoscig towcow-zbieraczy.

NIEMCY, AUSTRIA, POLSKA:

Lepsze wyniki zespot amerykanskiego genetyka uzyskat w przypadku prébek z obszaru potozonego na
wschdd od Frangji, czyli z Europy Centralnej — Niemiec, Austrii i Polski. Najstarsza préobka z tej czesci Europy pochodzi
z okresu 7460 — 7040 lat p.n.e. Wydobyto jg ze szkieletu spoczywajgcego w jaskini Falkenstein (niem. Falkenstein-
Hoéhle) w Badenii-Wirtembergii (Niemcy). Jej Y-DNA to 12a2a (zachodni krag towcdw-zbieraczy).



Kolejne 6 préobek pochodzi gtdwnie z széstego tysigclecia (doktadnie z przedziatu lat 5500 — 4500 p.n.e.) z
Austrii i Niemiec. Oto ich haplogrupy: jedna J2, jedna Cla2 oraz cztery G2a (2 x G2a2a, 1 x G2a2al, 1 x G2a2b2a3).

Nastepne w chronologii to 6 prébek z Polski, wszystkie z miejscowosci Kierzkowo (woj. kujawsko-pomorskie,
pow. zninski). Datowane sg gtéwnie na czwarte tysigclecie, a doktadnie na lata 3400 — 2575 p.n.e. Ludnos$é, od ktérej
pobrano te prébki zwigzana byta z kulturg amfor kulistych. Polski archeolog, prof. Witold Hensel uwazat Kujawy za
kolebke tej kultury. [2] Cztery sposrdd szesciu prébek zwigzane sg z haplogrupg 12 (1 x 12, 2 x 12a2, 1 x 12a2alb),
jedna z nich to hg CT i jedna BT. Oznacza to, ze wspomniana kultura zwigzana byfa z ludnoscig mezolityczng Europy
(haplogrupy: I, C, H, T). Jak na razie nie znaleziono na tym stanowisku ludnosci wigzanej z jezykami indoeuropejskimi
(hg R1aiR1b).

Dopiero najmtodsza prébka opisana przez zespét Mathiesona to prébka o haplogupie R1a (R1alalbla2)
pochodzaca z Halberstadt-Sonntagsfeld w Niemczech, datowana na lata 1193 — 979 p.n.e. Prébka ta oznaczona jest
numerem identyfikacyjnym (ID) 10099 i opisat jg juz w 2015 r. zespét Wolfganga Haaka, z tg rdznicg, ze jej wiek
oszacowano wtedy na lata 1113 — 1021 p.n.e. [3]

tOTWA:

Ciekawa sytuacja przedstawia sie w przypadku 15 prébek z totwy. Wszystkie pochodzg ze stanowiska
Zvejnieki. Tutaj pojawiajg sie prébki o haplogrupie R1b (8 szt.; ok. 53%) oraz 12a (6 szt.; 40%). Oprdcz nich jest tylko
jedna egzotyczna prébka Qla2 (7%). Co zaskakujgce: najstarsza prébka to R1blala datowana na lata 7465 — 7078
p.n.e. (krag towcdw-zbieraczy). 11 prébek ma taka samg datacje na lata 6000 — 5100 p.n.e. (réwniez towcy
zbieracze). Najmtodsze trzy prébki zwigzane s3 juz z ludnoscig neolityczng i wszystkie nalezg do hg R1blala.
Datowane sg kolejno na lata: 5841 — 5636 p.n.e., 5302 — 4852 p.n.e. i 4251 — 3976 p.n.e. Sytuacja jest ciekawa z tego
wzgledu, gdyz obecnie na totwie obie haplogrupy (R1b i 12a) sg nielicznie reprezentowane. Wspoétczesni mieszkancy
totwy o hg R1b stanowig jedynie 12% meskiej ludnosci, zas o hg 12a jedynie 1%! Dzi$ dominuje w tym kraju ludnosc o
dwoch innych haplogrupach: R1a (40%) i N (38%). [4] Wynika z tego, ze w pewnym okresie dziejow doszto do
wymiany lub nawet kilku wymian ludnosci na terenie obecnych panstw battyckich. Na pytanie kiedy to sie stato
postaram sie odpowiedzie¢ w dalszej czesci tekstu, omawiajgc prace niemieckiej genetyk Alissy Mittnik. [5]

BALKANY:

Podobnie jak na totwie, tak i rGwniez na Batkanach ludnosé¢ o haplogrupach R1b oraz I12a zamieszkiwata dos¢
licznie w prehistorycznych czasach. Zespot Mathiesona opisat w swej pracy az 58 probek Y-DNA z terenu panstw
batkanskich. Najstarsze 4 probki pochodzg z miejscowosci Padina w Serbii. Wsrdd nich sg 3 prébki R1b (wszystkie
R1b1a). Ich datowanie to kolejno lata: 9500 — 6200 p.n.e., 9221 — 8548 p.n.e., 8753 — 8351 p.n.e. Jedna prébka z
czterech najstarszych to 12al datowana na 8753 — 8351 p.n.e. Na dziewiate tysigclecie datowana jest takze prébka ze
stanowiska Vlasac, réwniez w Serbii. Jej wiek okresla sie na lata 8240 — 7940 r. p.n.e., a haplogrupe Y-DNA jako .

Z okresu 6smego i siddmego tysigclecia p.n.e. pochodzi 17 prébek batkanskich. Ich dolna granica datowania
wchodzi nieznacznie na poczatek széstego tysigclecia (7580 — 5841 r. p.n.e.). Probki pochodzg z trzech panstw: Serbii
(12 szt.), Rumunii (3 szt.) i Butgarii (2 szt.). Szczegdty ich haplogrup przedstawiajg sie nastepujgco:

Rlbla -5 szt.
2a2al1b2 — 3 szt.
12 — 2 szt.

C—1szt.
G2a2b2bla—1 szt.
| -1 szt.

1222 — 1 szt.

12a2a — 1 szt.
[2a2alb — 1 szt.
R—1 szt

Sprowadzajac je do gtéwniejszych haplogrup ich liczba i odsetek wygladajg tak:

I2a — 6 szt.; ok. 35% (3 x 12a2alb2 + 12a2alb + [2a2a + 12a2)
R1b - 5 szt.; ok. 29% (5 x R1b1a)


https://pl.wikipedia.org/wiki/Kultura_amfor_kulistych
https://pl.wikipedia.org/wiki/Witold_Hensel

G2a — 1 szt.; ok. 6% (G2a2b2bla)
etc.

Natomiast sprowadzajac je do haplogrup oznaczonych tylko samymi pierwszymi literami wyglada to w ten sposdb:

| — 9 szt.; ok. 53%
R — 6 szt.; ok. 35%
C—1 szt.; ok. 6%
G —1szt.; ok. 6%

W niniejszym zestawieniu rzuca sie w oczy brak hg R1la w éwczesnym czasie na Batkanach, dzi$ dos¢ licznie
tam wystepujacej.

Kolejne w chronologii, széste tysigclecie p.n.e. reprezentowane jest przez 13 prébek pochodzacych z 5
panstw — oprécz wczesniej wymienionych, dodatkowo z Chorwacji i Macedonii. Ich datowanie miesci sie w przedziale
6000 — 5376 lat p.n.e. Zaskakujacy jest brak nie tylko hg R1a, ale i R1b, wczesniej wystepujacej w wyraznym odsetku.
Zmalat rowniez odsetek hg 12a, zwiekszyta sie zas liczba prébek hg G2a, wigzane] z ekspansjg rolnikow z Bliskiego
Wschodu i Anatolii. Oto szczegoty:

G2a — 6 szt.; ok. 46% (2 x G2a2b2a + G2a2al + G2a2b2b + G2a2b2b1 + G2a2ala2a)
C + Cla2 — 3 szt.; ok. 23% (2x C + Cla2)

Tla— 2 szt.; ok. 15% (T1al + Tlala)

Elb —1 szt.; ok. 7,5% (Elblblalb1)

I2a — 1 szt.; ok. 7,5% (12a2)

Pigte tysiaclecie p.n.e. to 11 prdbek z pracy Mathiesona et al. Pochodzg one z trzech panstw: Butgarii (8 szt.),
Serbii (2 szt.) i Chorwacji (1 szt.). Ich datowanie rozposciera sie od 4790 r. p.n.e. do 4264 r. p.n.e. W poréwnaniu do
poprzedniego milenium, w tym okresie hg G2a nadal wystepuje najliczniej. Ponownie pojawia sie R1b, ktdra by¢
moze nieprzerwalnie wystepowata na Batkanach, jednak stosownych prébek z okresu szdstego tysigclecia nie znalazt
zespot Mathiesona. Co dziwne — wcigz stabo wystepuje hg |, obecnie najliczniejsza na pétwyspie Batkarnskim:

G2 + G2a —5 szt.; ok. 46%
R+ R1+R1lb—3szt.; 27%
CT—2szt.;18%

| —1szt.; 9%

Trzecie i czwarte milenium p.n.e. to 10 prébek z dwdch panstw: Butgarii (8 szt.) i Chorwacji (2 szt.). Tutaj
nareszcie liczniej pojawia sie hg 12a (5 szt.), dzi$ dominujgca na Batkanach, ktora zapewne wystepowata na Batkanach
nieprzerwanie od momentu pojawienia sie tam (nawet 11.000 lat p.n.e. lub wczesniej). Nadal widoczna jest G2a oraz
R1b:

| +12a—6szt.; 60% (1 x|+ 5 x 12a)
G2a—2szt.; 20%

H2 —1 szt.; 10%

R1b —1 szt.; 10%

Dwie najmtodsze batkanskie prébki z niniejszej pracy naukowej pochodzg z drugiego tysigclecia p.n.e. (1750
— 1500 . p.n.e.). Nareszcie pojawia sie R1a (doktadnie R1alalb2) wydobyta ze szkieletu w miasteczku Merichleri w
Butgarii (Merichleri - Kairyaka necropolis). Probka ta oznaczana jest tez jako R1a-Z93. Ta gataz obecnie
charakterystyczna jest dla mieszkaricdw Azji. Haplogrupa ta cechowata starozytnych Aridw, ktérzy przyniesli jg z
Europy do Azji. [6][7]
Druga najmfodsza prébka to J2b2a z Chorwacji (Veliki Vanik).

TURCIA:

Obszar tureckiej Anatolii reprezentowany jest tylko przez jedng prébke. Jest nig datowana na lata 2558 —
2295 p.n.e. (epoka brazu) prébka ze stanowiska Harmanoren-Gondurle Hoyuk. Jej haplogrupa nie budzi duzego
zaskoczenia, gdyz jest nig J1a, wspétczesnie réwniez obecna u meskiej populacji Turcji w 9%.



UKRAINA:

Na koniec zostawitem przedstawienie kopalnych prébek Y-DNA z Ukrainy. Jest to wazna czesc¢ niniejszego
tekstu, gdyz zwigzana jest z historig Stowian i zwigzanej z nimi haplogrupg R1a. Praca naukowa ,, The Genomic History
Of Southeastern Europe” zawiera az 37 dawnych prébek z terytorium panstwa ukrainskiego. W miejscowosci
Wasylewka (ang. Vasil’evka) odkryto jak na razie najstarszg probke R1a, datowang na lata 8825 — 8561 p.n.e. Tym
samym pod wzgledem wieku zdetronizowana zostata do tej pory znana najstarsza probka tej haplogrupy pochodzaca
ze stanowiska Jelenia Wyspa Potudniowa (ang. Yuzhnyy Oleni Ostrov) na Jeziorze Onega w rosyjskiej Karelii (Fu et
al. 2016). [8]

Na Ukrainie udato sie takze wyodrebnié najstarszg probke subkladu M417 (R1a-M417 lub R1alal), ktéry
obejmuje prawie 100% wspétczesnych linii R1a. Prébka o numerze (ID) 16561 pochodzi ze stanowiska Alexandria i
datowana jest na lata 5000 — 3500 p.n.e. Ponizsza mapa pokazuje najstarsze gatezie haplogrupy R1la:

- ,Oldest R1a” to najstarsza do tej pory odkryta préobka R1a — Vasil’evka, Ukraina; ID 11819 (Mathieson et al. 2017),

- ,0ldest R1a-M417” to najstarsza odkryta probka R1a-M417 — Alexandria, Ukraina; ID 16561 (Mathieson et al. 2017),
- ,Oldest R1a-793” to najstarsza odkryta prébka R1a-Z93 — Potapovka, obwdd samarski, Rosja; ID 10432 / SVP42
(Mathieson 2015). [9]
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Rys. 1: Najstarsze odkryte prébki R1a, R1a-M417 i R1a-Z293; zrédto: Eurogenes Blog.

Wynika z tego, ze najstarsze miejsca zamieszkiwania ludnosci o hg R1a i jej gatezi synowskich (okres 8500 —
5500 lat p.n.e.) to pas wspotczesnej Zachodniej Rosji i sgsiadujgcych z nig panstw, rozciggajgcy sie na pétnocy od
Karelii po Wschodnig Ukraine na potudniu. By¢ moze kolejne badania pozwolg jeszcze rozszerzyé ten obszar.

Odkrycie starej probki R1a-Z93 (Potapovka; ID 10432 / SVP42) na terenie Europy dowodzi, ze gatgz 293
narodzifa sie jeszcze w Europie, przed migracja ludnosci tego rodu do Azji. To wtasnie ten subklad dominuje obecnie
w Azji wérdd gtownie indoeuropejskiej ludnosci tego kontynentu. Ludnosc ta pochodzi od starozytnych Aridow,
dalekich kuzynéw Stowian, ktérych migracje ze wschodnioeuropejskich stepéw do Azji datuje sie na okres 3000 —
1500 lat p.n.e. Sama R1a zrodzita sie najprawdopodobniej w pétnocnej Eurazji. Subklad R1a-M417 powstaé musiat
gdzies na stepie nadczarnomorskim lub nadkaspijskim, na terenie dzisiejszej Ukrainy lub potudniowej Rosji. Miato to
miejsce jakies 7000 — 6000 lat temu. Nosiciele tego subkladu w przeciggu kilku tysiecy lat rozeszli sie niemal we
wszystkich kierunkach obejmujgc ogromny obszar od Skandynawii po Azje Potudniowa. [10]

Nalezy wspomnieé, ze oprdocz probki z Potapovki zespdt Mathiesona w swej wczesniejszej pracy z 2015 r.



odkryt inne préobki R1a-293 w europejskiej czesci Rosji. Wszystkie pochodzg z obwodu samarskiego. Sg one nieco
mtodsze niz ta z Potapovki, bo datowane na lata 1900 — 1200 p.n.e. i zwigzane sg z kulturg grobéw zrebowych (ang.
Srubnaya culture). Oto one:

- Novosel’ki (ID 10232 / SVP12) — Rlalalb2
- Barinovka I (ID 10423 / SVP31) —Rlalalb2
- Uvarovka | (ID 10424 / SVP32) — Rlalalb2
- Spiridonovka Il (ID 10430 / SVP 39) — Rlalalb2a2a. [9]

Woracajac do tematu pozostatych prébek ukrainskich z pracy Mathiesona et al. 2017, obok wspomnianej
probki R1a z Wasylewki, kolejne dwie najstarsze réwniez pochodzg z tego samego stanowiska. Pierwsza z nich
zawiera haplogrupe 12al (ID 11763; 8280 — 7967 p.n.e.), zas druga to prébka o hg R1bla (ID 11734; 7446 — 7058
p.n.e.).

Cztery nastepne probki datowane sg na ten sam szeroki okres czasu 6500 — 4000 p.n.e. Wszystkie nalezg do
haplogrupy | (3 x I, 1 x 12a2).

Az 21 prébek posiada wspdlne datowanie na lata 5500 — 4800 p.n.e. Dodajac do nich jedng prébke o
zblizonym datowaniu na lata 5473 — 5326 p.n.e. mamy wsrdd nich:

6 probek 12a (12a2, 12a2a, 12a2alb, 12a2alblb, 2 x 12a2a1b1l),
5 prébek R1b1la,

2 prébki |,

2 prébki R,

2 prébki R1,

1 prébka 12,

1 prébka lJ,

1 prébka R1la.

Zastanawia mata liczba R1a i dos¢ spora R1b. Nie jest natomiast zaskoczeniem duza liczba probek 12a oraz
dodatkowo | oraz 12. Wsréd wspotczesnych meskich mieszkancéw Ukrainy najliczniej wystepuje hg R1a (44%), 12a
(20,5%), R1b (8%) i E1b (6,5%). Zatem mozna ostroznie mowic o pewnej kontynuacji zasiedlenia tego kraju od
omawianego okresu po dzien obecny.

Kolejne 5 prébek z terenu Ukrainy pochodzg ze stanowiska kultury Cucuteni-Trypole, zlokalizowanego w
jaskini Werteba (ang. Verteba Cave) w obwodzie tarnopolskim. Prébki tgcznie datowane sg na lata 4000 — 2936
p.n.e. Cztery z nich nalezg do hg G2a, za$ jedna do hg E.

Ostatnie dwie prébki zwigzane sg z kulturg amfor kulistych i obie nalezg do hg 12a (12a2alb i 12a2alb2). Ich
wiek oscyluje miedzy 2899, a 2694 r. p.n.e.

MARK LIPSON Z ZESPOtEM, 2017 r. — WEGRY, NIEMCY, HISZPANIA

Z pracy, ktérg w marcu 2017 r. opublikowat Mark Lipson z zespotem dowiedzie¢ sie mozna o pochodzeniu
wczesnych europejskich farmerdéw. [11] Z probek zebranych na terenie Wegier, Niemiec i Hiszpanii wynika, iz w tych
panstwach w okresie miedzy 5832, a 2212 r. p.n.e. dominowaty haplogrupy pochodne od G oraz I. Szczegoty
przedstawia ponizsza tabelka:
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Wegry Niemcy Hiszpania
Hg Liczba ~ % Hg Liczba ~ % Hg Liczba ~ %
YDNA probek YDNA préobek YDNA probek
G2a 17 34% G2a 8 47% 12a 9 53%
I2a 9 18% CT 1 6% I 3 18%
I 5 10% G2 1 6% G2a 2 12%
CT 4 8% I 1 6% Cla 1 6%
H2 3 6% I2a 1 6% H2 1 6%
H 2 4% 1K 1 6% R1b 1 6%
12 2 4% R 1 6%
12¢ 2 4% R1 1 6%
C 1 2% R1b8 1 6%
Cla 1 2% Tla 1 6%
F 1 2%
G 1 2%
Hlb 1 2%
J2a 1 2%

Rys. 2: Prébki Y-DNA, M. Lipson et al. 2017

W przypadku Wegier, gdyby potgczyé najliczniejsze haplogrupy G2a i G razem oraz |, 12a, 12 i I12c, to tgczna liczba ich
probek oraz odsetek procentowy przedstawityby sie nastepujgco:

G: G2a + G = 18 probek (36%),
I: 1412 +12a + 12c = 18 prébek (36%).

W przypadku Niemiec potaczenie najliczniejszych haplogrup przedstawiatoby sie tak:

G: G2 + G2a =9 probek (53%),
R: R+ R1 + Rlb =3 prébki (18%),
I: 1+ 12a = 2 prébki (12%).

Analogiczny zabieg w przypadku Hiszpanii daje taki wynik:
I: 1+ 12a =12 prébek (71%),
G: G2a =2 probki (12%).

Poréwnujac te wyniki z haplogrupami wspoétczesnych mieszkanicéw tych panstw stwierdzi¢ nalezy, ze doszto
w nich do wyraznej wymiany ludnosci miedzy omawianym w niniejszej pracy okresem, a czasami historycznymi.
Miedzy szdstym, a drugim tysigcleciem na Wegrzech dominowata ludnos¢ o hg G oraz |, znaczacy odsetek stanowita
tez hg H. Obecnie za$ dominuja: R1a (29,5%), R1b (18,5%), 12a (16%), 11 (8,5%). Haplogrupa G wsréd dzisiejszych
Wegréw to zaledwie 3,5%, a hg H w ogdle nie jest podawana w statystykach, czyli praktycznie nie wystepuje. [4]

W przypadku Niemiec, sytuacja jest minimalnie lepsza, gdyz mozna moéwic¢ w jakims stopniu o kontynuacji
zamieszkania ziem niemieckich przez ludnos¢ o hg R (gtéwnie R1b) oraz I. Natomiast ich proporcje ulegly znacznym
zmianom, bo obecnie sytuacja wyglada nastepujaco: R1b (44,5%), R1a (16%), 11 (16%), E1b (5,5%), G (5%), 12b (4,5%),
J2 (4,5%) oraz 12a (1,5%). Tutaj ponownie znacznie zmalat odsetek hg G, zwiekszyt sie za$ odsetek hg R. W
szczatkowej ilosci zachowata sie hg T (1%). [4]

Jeszcze bardziej drastycznie sytuacja przedstawia sie w przypadku Hiszpanii. Z dominujgcej w odlegtych
czasach haplogrupy | (71%) dzi$ pozostat ledwie 7%, a wiec jej wystepowanie zmniejszyto sie 10-krotnie. Dzi$ w tym
kraju bezwzglednie dominuje hg R1b — obecnie 69%, a w omawianym okresie 6%. Haplogrupa G, niegdys$ widoczna
(12%), dzi$ stanowi tylko 3% wsrdd mieszkancow Hiszpanii. Natomiast haplogrupa H nie jest uyjmowana w
statystykach. [4]

W niniejszych badaniach istotna jest jeszcze jedna kwestia. Wiek prébek zawiera sie w do$¢ szerokim
przedziale czasu miedzy rokiem 5832 r., a 2212 r. p.n.e. Dlatego wazne jest okreslenie, ktére probki byty najstarsze w
poszczegdlnych panstwach. W przypadku Wegier sg to dwie probki H2 (5832 — 5536 p.n.e.) ze stanowiska Alsényék-



Bataszék, Mérnoki telep, a w nastepnej kolejnosci probki G2a (5800 — 5547 p.n.e.) ze stanowisk Lanycsok i
ponownie Alsényék-Bataszék, Mérnoki telep. Tuz po G2a nastepuje probka 12 datowana na lata 5302 — 5057 p.n.e.
(stanowisko Hajdunandas-Eszlari ut).

Najstarsze prébki z terytorium Niemiec to 7 probek G2a i jedna G2. Wszystkie one pochodzg ze stanowiska
Halberstadt-Sonntagsfeld i s3 datowane na lata miedzy 5500, a 4850 r. p.n.e. Najstarsza probka R pochodzi z okresu
3654 — 3527 p.n.e. (Quedlinburg). Probka R1b (R1b1) datowana zas jest na lata 3958 — 3344 p.n.e. (Blatterhohle).
Zatem wedtug tych wynikdéw ludno$é o hg R / R1b pojawita sie na terenie Niemiec wyraznie pdzniej niz ludnosc o hg
G2a. Podobne wnioski wynikajg z powyze]j przedstawionych badan zespotu Mathiesona.

Najstarsza hiszpanska prébka to 12a (12alb1; 5310 — 5078 p.n.e.) ze stanowiska Els Trocs. Niewiele mtodsza
jest prébka R1b (R1bla2; 5294 — 5066 p.n.e.) z tegoz samego stanowiska.

W odniesieniu do Niemiec i Hiszpanii, probki przedstawione w pracy Lipsona (et al.) pokrywajg sie w niektérych
przypadkach z prébkami, ktére w swej pracy przedstawit Wolfgang Haak z zespotem w 2015 r. [3]

Na podstawie badan zespotu Lipsona et al. wytania sie obraz, z ktérego wynika, iz europejskie populacje
szdstego tysigclecia p.n.e. pochodzity od imigrantéw z Anatolii (hg G2a), ktérzy przybyli na europejskie ziemie
zamieszkate juz przez fowcéw-zbieraczy (hg 11 + 12). Wbrew powyzszym datowaniom uzna¢ bowiem nalezy, ze
ludnos¢ towcow-zbieraczy (hg 11 + 12) byta obecna w Europie jako jedna z pierwszych i tutaj jest jej kolebka. Wynika
to z innych badan genetycznych. [12] [13]

Na podstawie ponizszej mapy wspodfczesnego rozmieszczenia hg G, mozna spekulowac na temat
domniemanej kolebki ludnosci o tej haplogrupie. Przyjmujgc za kolebke miejsce najwiekszego zageszczenia hg G,
okazuje sie, ze miescita sie ona w rejonie potudniowego Kaukazu. Do dzi$ hg G wystepuje tam w najwiekszym
odsetku. Dzieki mapie mozemy okresli¢ domniemang droge tej ludnosci do Europy przez Anatolie, gdzie jej
wystepowanie jest rowniez dos¢ wysokie, a nastepnie przez Batkany. Istnieje hipoteza, ze to wtasnie ta ludnos¢
przyniosta do Europy rolnictwo. Biorgc pod uwage fakt, iz systematyczna uprawa roli zaczeta sie na Bliskim
Wschodzie ok. 8000 lat p.n.e., koncepcja ta wydaje sie by¢ prawdopodobna. Kolejne badania pokazg czy jest ona w
petni stuszna.
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Rys. 3: Haplogrupa G; zrddto: Eupedia.

ALISSA MITTNIK Z ZESPOLEM, 2017 r. — ESTONIA, LITWA, tOTWA, SZWECJIA

Zespot niemieckiej genetyk Alissy Mittnik postanowit zbadaé obszar Europy mato jeszcze poznany pod
wzgledem genetycznym. Mowa o Europie Pétnocnej, a zwtaszcza o wschodnim wybrzezu Morza Battyckiego. [5]
Terytorium te, jak i rowniez Skandynawia zostato stopniowo zasiedlane 11.000 lat temu w miare ustepowania
lodowca. Analiza wieku i haplogrup probek pozwala nam ponownie stwierdzi¢, ze ludno$é towcéw-zbieraczy (hg
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11+12) zamieszkiwata ziemie europejskie, a konkretnie pétnocno-wschodniego wybrzeza Battyku jako jedna z
pierwszych, o ile nie pierwsza. W pracy Alissy Mittnik najstarsze wyrdznione prébki Y-DNA posiadajg hg I2a. S3 to
probki nalezgce do ludnosci tworzacej kulture Narva. Kultura ta powstata na podtozu mezolitycznym wczesniejszej
kultury kundajskiej. Nalezata do kultur subneolitycznych strefy lesnej. Na podstawie artefaktéw stwierdzono, ze jej
ludnos¢ zajmowata sie gtdéwnie polowaniami, rybotéwstwem i zbieractwem. Dwie wyrdznione proébki tej kultury
pochodza z Litwy: jedna pochodzgca ze stanowiska przy jeziorze Kretuonas i druga ze stanowiska na wyspie Spiginas
na jeziorze BirZulis. Pierwsza datowana jest na lata 5500 — 2900 p.n.e., za$ druga na 4440 — 4240 p.n.e.

Dopiero okoto potowy trzeciego tysigclecia na ziemiach obecnych panstw battyckich masowo pojawia sie
ludnos¢ indoeuropejska o haplogrupie R1a. Najstarsza prébka tej haplogrupy wyodrebniona przez zespét A. Mittnik
datowana jest na lata 2620 — 2470 (stanowisko Gyvakarai, Litwa).

Szczegdbty przedstawia ponizsza tabela (Rys. 4):

Prébka z nazwa Panstwo Kultura Haplogrupa Wiek - lata p.n.e.
stanowiska

Kretuonas2 Litwa Narva 2alb 5500/5300 — 3100/2900
Spiginasl Litwa Narva [2ala2ala 4440 - 4240
Gyvakarail Litwa Péznoneolityczna battycka / CWC | Rlalalb 2620 -2470
Kunila2 Estonia Pdznoneolityczna battycka / CWC | Rlalal 2580 — 2340
Olsund Szwecja Olsund / CWC Rlalalb 2573 -2140
Spiginas2 Litwa Pdznoneolityczna battycka Rlalalb 2130-1750
Turlojiske3 Litwa Epoka brazu / Battyk Rlalalb 1010 - 800
Kivutkalns222 totwa Epoka brazu / Battyk Rlal 850-515
Kivutkalns25 totwa Epoka brazu / Battyk Rlalalb 800 — 545
Kivutkalns194 totwa Epoka brazu / Battyk Rlala 800 — 545
Kivutkalns19 totwa Epoka brazu / Battyk Rlalalb 730 - 400
Kivutkalns209 totwa Epoka brazu / Battyk Rlala 405 -230

Rys. 4: Prébki Y-DNA, A. Mittnik et al. 2017; CWC = k. ceramiki sznurowej.

Whiosek wynikajgcy z wynikdw zawartych w tabeli to znaczny wysyp probek haplogrupy R1a poczawszy od
trzeciego tysigclecia p.n.e. Podobne wnioski na temat tej haplogrupy mozna wysnuc¢ z dwdch poprzednich prac, jakie
ukazaty sie dwa lata wczesniej, a wiec w 2015 r. Mam tu na mysli wspomniang juz powyzej prace zespotu Wolfganga
Haaka oraz prace zespotu Mortena E. Allentofta. [3] [14]

W pracy A. Mittnik wyrdznia sie prébka R1a ze Szwecji (stanowisko Olsund). Wspomniany M. E. Allentoft takze
wyroznit jedng probke R1a ze Szwecji datowang na podobny czas, bo na 2550 r. p.n.e. (stanowisko Viby). Na ten
okres w potudniowej czesci Skandynawii przypada kultura ceramiki sznurowej kojarzona wtasnie gtéwnie z ludnoscia
rodu R1a, a zarazem z ludnoscia prastowianiska. To wtasnie w tym czasie wedtug wszelkich danych nastgpita
ekspansja tejze ludnosci w réznych kierunkach Europy i Azji, o czym miatem juz okazje pisa¢ w innym artykule. [6]
Allentoft wyodrebnit 6 prébek Y-DNA z okresu kultury ceramiki sznurowej, z czego 5 to prébki R1a. Przedstawia to
ponizsza tabela (Rys. 5):
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Sample Y-DNA mtDNA Location Date

RISEQOD - H5a1 Sope, Estonia ?

RISE1 R1b K1b1a1 Oblaczkovo, Poland 2700 BCE
RISE94 R1atlal (M417) K1la2a Viby, Sweden 2550 BCE
RISE431 R1alail T2e Leki Male, Poland 2150 BCE
RISE434 R1ata1l U4 Tiefbrunn, Germany 2750 BCE
RISE435 - Jib1a1 Tiefbrunn, Germany 2600 BCE
RISE436 R1alal Ush1c2  Tiefbrunn, Germany 2750 BCE
RISE446 R1alal (M417) US5Sh1c2 Bergrheinfeld, Germany 2650 BCE

Rys. 5: Prébki Y-DNA i mtDNA z kregu kultury ceramiki sznurowej, M. E. Allentoft et al. 2015,
zrédto: Eupedia.

W. Haak natomiast, wyodrebnit tylko jedng préobke Y-DNA z tejze kultury datowang na lata 2473 — 2348
p.n.e. (stanowisko Esperstedt, Niemcy). Byta to takze prébka o haplogrupie R1a, a doktadnie hg R1alal. Oprdcz niej,
Haak wyodrebnit inne prébki datowane na okres trzeciego tysigclecia p.n.e. Oto one:

- R1bla2ala2 — Quedlinburg, Niemcy (2296 — 2206 p.n.e.), k. pucharéw dzwonowatych,
- 12 — Eulau, Niemcy (2131 - 1982 p.n.e.), k. unietycka,

- 12a2 — Esperstedt, Niemcy (2131 — 1979 p.n.e.), k. unietycka,

- 12¢c2 — Esperstedt, Niemcy (2118 — 1961 p.n.e.), k. unietycka.

W ramach kroétkiego komentarza zwracam uwage, ze wystepowanie haplogrupy R1b u ludnosci kultury
pucharéow dzwonowatych jest powszechne, o czym bedzie mowa w kolejnym artykule (cze$¢ 2). Rdwniez znalezienie
probki o hg R1b w miejscowosci Obtaczkowo (woj. wielkopolskie, pow. wrzesinski) na stanowisku kultury ceramiki
sznurowej, zdominowanej przez rod R1a, dowodzi, iz hg R1b obecna byfa na terenie Polski na dtugo przed
Sredniowiecznym niemieckim i ogdlnie zachodnioeuropejskim osadnictwem. Ten temat takze bedzie poruszony we
wspomnianym, kolejnym artykule.

Natomiast rody 12 oraz I1, o czym juz wspominatem, sg obecne w wielu dawnych kulturach w réznych
miejscach, niemal catej Europy. Powtdrze: haplogrupy |1 oraz |2 zrodzity sie najprawdopodobniej w Europie i
najprawdopodobniej zasiedlity rozlegte jej terytoria jako pierwsze. A w kazdym razie na pewno wczesniej niz rody
R1laiR1b.

Haplogrupa | rdwniez wspétczesnie jest mocno rozpowszechniona w Europie. W niematym odsetku spotykana jest w
réznych panstwach. Dominuje na Batkanach (Bosnia i Hercegowina: 50,5% 12 + 4,5% 11) oraz w Skandynawii (Szwecja:
37% 11 + 5% 12). Wsrdd wspodtczesnych Polakéw haplogrupa | jest na drugim miejscu, zaraz po haplogrupie R (R1a +
R1b) i wynositgcznie 16%, z czego 8,5% to 11, zas 7,5% to 12. [4]

Poréwnujac probki z pracy zespotu I. Mathiesona z prébkami ukazanymi w pracy zespotu Alissy Mittnik daje
sie zauwazy¢ wymiana ludnosci na terenie wschodniego wybrzeza Battyku, jaka nastgpita najprawdopodobniej w
czwartym tysigcleciu p.n.e. Przypomnijmy: w szdstym i pigtym tysigcleciu p.n.e. na terenie totwy zidentyfikowano
kopalne Y-DNA nalezgce gtéwnie do rodu R1b oraz I12a (tgcznie 93% wszystkich odkrytych prébek; Mathieson et al.
2017). Natomiast probki zidentyfikowane przez A. Mittnik et al. pochodzg gtéwnie z okresu od trzeciego tysigclecia
do Il w. p.n.e. i wszystkie nalezg do rodu R1a. Dwie starsze probki z okresu 5500 — 2900 to prdébki I2a.

Kolejnym zaskakujgcym odkryciem jest fakt, ze ani w pracy zespotu Mathiesona, ani w pracy zespotu Mittnik
nie wyrézniono zadnej probki o hg N. Jest to o tyle dziwne, gdyz obecnie w panstwach battyckich i w Finlandii meska
cze$¢ populacji o tej haplogrupie jest najbardziej liczna (Finlandia 61,5%, Litwa 42%, Estonia 34%) lub nieznacznie
ustepuje Rla (totwa: 40% R1a i 38% N). Swiadczy to najprawdopodobniej o tym, ze po okresie kultury ceramiki
sznurowej na teren wschodniego wybrzeza Battyku przybyta kolejna fala migracyjna — tym razem ludnosci o hg N.
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Przybyta ona ze wschodu, z okolic Uralu. W panstwach takich jak Finlandia i Estonia jezyk tej ludnosci wypart
wczesniejsze jezyki, w tym indoeuropejskie, zas na Litwie, totwie i w Prusach ludnos¢ ta najprawdopodobniej
doprowadzita do wyksztatcenia sie nowego etnosu — Battéw i tym samym nowej grupy jezykowej — battyckiej, ktora
oderwata sie od swego prastowianskiego rdzenia i ktéra zarazem zachowata indoeuropejski charakter swojej mowy.
Potwierdzitoby to, co miatem okazje juz przedstawi¢ w innych artykutach. [6] [17]

LEHTI SAAG Z ZESPOLEM, 2017 r. — ESTONIA

Whioski ptynace z analizy prébek zawartych w pracy Alissy Mittnik et al. potwierdza praca estonskich
naukowcéw pod kierownictwem Lehti Saag. [15] Dotyczy to wymiany ludnosci, ktéra dokonata sie miedzy széstym, a
trzecim tysigcleciem p.n.e. — jak juz wspomniatem — najprawdopodobniej okoto czwartego tysigclecia p.n.e.

Praca, ktorg opublikowata Lehti Saag pokazuje, ze w tym okresie nastgpita dos¢ wyrazna zmiana meskiej populacji na
terenie wspotczesnych panstw wschodniego wybrzeza Battyku. Tak jak wczedniej dominowata tu ludnos$¢ o hg R1b
(totwa — Mathieson et al. 2017), tak w pracy Saag et al. 2017 dominuje ludnos¢ o hg R1a (Estonia). Co jeszcze
bardziej zaskakujgce — w badanym przez zespdt estonskiej genetyk okresie brak jest probek o hg N, a wiec tej, ktéra
dzis$ jest najliczniejsza w Estonii (34%). Konkluzje z tego sg nastepujace i pokrywaja sie z konkluzjami zawartymi
powyzej przy omawianiu pracy A. Mittnik et al.:

1. Okres kultury ceramiki sznurowej to silna ekspansja ludnosci z rodu R1a, ktéra wyparta z terenu wschodniego
Battyku wczesniejszg ludnosé, gtdéwnie meska (gtéwnie o hg R1b i 12a).

2. Potwierdzajg sie wczesniejsze poglady, ze ludnosé o hg N (ugrofinska) przybyta do Estonii i Finlandii oraz na
totwe i Litwe stosunkowo pdzno. W okresie kultury ceramiki sznurowej nie byta jeszcze tam obecna.

Odnosnie punktu 2. warto wspomnieé co na temat przybycia ludnosci finskiej i laponskiej napisat finski naukowiec
Mikko K. Heikkild w swej ksigzce pt. ,Bidrag till Fennoskandiens sprakliga forhistoria i tid och rum" o jezykowej
prehistorii ,Fennoskandii”. [16] Autor uwaza, ze jezykowi przodkowie Findw i Laporiczykdw (Samow) przybyli w
regiony pétnocnego i wschodniego wybrzeza Battyku na poczatku epoki brgzu z dorzecza Woftgi i Kamy. Wczesniej na
terenie Finlandii i Estonii mieszkata ludnos¢ indoeuropejska i paleoeuropejska. Mimo, iz finski naukowiec nie
wspomina o Prastowianach na tym terenie, to jednak w odniesieniu do Estonii mozna wysnu¢ wniosek, iz na
Prastowian obecnych tam od co najmniej epoki kultury ceramiki sznurowej (hg R1a) natozyta sie ludnos¢ ugrofinska o
haplogrupie N (N1c). Na terenie Estonii ludnosc¢ ta narzucita swéj jezyk tamtejszym Prastowianom o hg R1a,
natomiast na terenie totwy i Litwy doszto do natozenia sie jezyka pra-ugrofinskiego na substrat jezyka
prastowianskiego tworzac grupe jezykow battyckich. Jezyki te, w przeciwienstwie do jezyka estonskiego pozostaty w
rodzinie jezykdw indoeuropejskich. W kwestii szczegdtéw niezbedne sg jednak wnikliwe badania lingwistyczne.

W przeciwienstwie do ksigzki Mikko K. Heikkila, w pracy A. Mittnik przyjmuje sie, ze przybycie ludnosci
ugrofinskiej o hg N na teren wspoétczesnej Finlandii, Estonii, totwy czy Litwy miato miejsce pod koniec epoki brazu, a
nie na jej poczatku. Osobiscie sktaniam sie bardziej ku tezie niemieckiej genetyk.

Prébka Panstwo Kultura Haplogrupa Wiek - lata p.n.e.
z nazwa stanowiska

Kudrukiila3 Estonia Ceramiki Dotkowo-Grzebykowej | R1a5-YP1272 3883 -1783
Ardul r Estonia Ceramiki Sznurowej R1a-Z2645 2783 -1983
Ardul d Estonia Ceramiki Sznurowej R1a-Z2645 2783 -1983
Ardu2 Estonia Ceramiki Sznurowej R1a-Z2645 2854 — 2488
Kunilal Estonia Ceramiki Sznurowej R1a-Z2645 2783 -1983
Kunila2 Estonia Ceramiki Sznurowej R1a-Z2283 2559 -2323

Rys. 6: Probki Y-DNA, L. Saag et al. 2017

ZAKONCZENIE



Na podstawie krétkiego omdwienie powyzszych prac naukowych, a konkretnie prébek Y-DNA zawartych w
tych pracach, stwierdzi¢ nalezy, ze badania genetykdw whniosty, stale wnoszg i przez dtugi czas jeszcze wnosié beda
ogrom informacji w kwestii pochodzenia Europejczykow. Wiedza ta jest wraz z kazdg kolejng pracg naukowa na
biezgco aktualizowana i uzupetniana. Jednoczesnie upadajg mity na temat pochodzenia licznych ludéw europejskich,
ktdre oparte byty o naiwne i tendencyjne interpretacje, nierzadko zaangazowanych politycznie naukowcéw, ktérzy
pozbawieni byli nowoczesnego warsztatu naukowego, jaki dostepny jest dzis.

Konczac ten artykut zapraszam na kolejng czes¢ niniejszego zagadnienia, ktéra obecnie (listopad 2017 r.) jest
w fazie tworzenia. Kolejny artykut z tej serii bardziej bedzie zwigzany z ziemiami polskimi oraz z pochodzeniem
Stowian i Polakow.

Adrian Leszczyniski
aleszczynski@interia.pl
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